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Diversité ions des nitrifi A0 o
métabolique Proportions des nitrifiantes : AO (rouge) et N

(bleu) dans la STEP Seine-Grésillons.

Extraction et

Amplification et Effet d’'un mélange d’antibiotiques sur le processus dénitrification dans le sol

Purification sélection p_ar . Environmental mixtures (OFL + TYL + TET) show some synergic effects
ADN PCR quantitative on denitrification and community structure

i bi nb copies génes = Evolution of the toxicity - OFL, TYL and TET mixture
microbien e ——

MIC-E
[TYL] = 3,0 mg/L << MIC-Eqy,
[OFL] = 6,0 mg/L << MIC-Eqg,.
[TET] = 6,7 mg/L << MIC-Ergy
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